
Introdução à Espectrometria de Massas Aplicada a Proteômica

Ementa:

A disciplina abordará conceitos básicos teóricos de proteômica, cromatografia líquida e espectrometria de massa (tipos de ionização, analisadores, detectores e

equipamentos), preparo de amostras proteicas e prática em análise de dados (identificação de peptídeos / proteínas a partir de espectros de massas). Além disso,

serão apresentadas aplicações da proteômica e os alunos terão a oportunidade de visitar a plataforma e conhecer de perto os equipamentos.
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Público-Alvo:

Alunos de mestrado e doutorado

Observação:



Para inscrição é obrigatório o envio de carta de motivação do aluno em cursar a disciplina para o e-mail michel.batista@fiocruz.br, explicando se usará

proteômica no projeto (limite 1.500 caracteres sem considerar espaço). A carta será usada na seleção dos alunos caso o número de alunos inscritos exceda o

número de vagas ofertadas.
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